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Plan

• pourquoi Mobyle ?
• problèmes traités :

• chargement et formattage de données
• navigation et recherche dans le portail
• enchaînement d’analyses
• historique des analyses

• interface avec d’autres projets
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bioweb.pasteur.fr
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Pise

C. Letondal (2001), "A Web interface generator for molecular biology programs in Unix",
Bioinformatics, Oxford University Press, 17(1), 2001
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Problèmes traités

... sur quoi avons-nous le plus porté
notre attention ...?
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Chargement et formattage de
données

• boite de données commune (SeWeR, M.
Basu)

• fichier, DB, copier-coller
• fichiers d’analyses précédentes
• plusieurs fichiers chargés pour la même

analyse
• répétition de l’analyse pour plusieurs

séquences
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Chargement et formattage de
données

• formats :
• assistance
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Chargement et formattage de
données

• formats :
• formattage dynamique
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Chargement et formattage de
données

• filtrer les données :
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Navigation et recherche dans le
portail
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Navigation et recherche dans le
portail

• utilisation en mode tutorial
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Navigation et recherche dans le
portail

• aide pour remplir les champs d’un formulaire
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Enchaînement d’analyses
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Enchaînement d’analyses

• des urls bizarres...
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Enchaînement d’analyses

• zig-zag entre machines (y compris la vôtre ?)
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Scripting

f = MobyleFactory()
dnadist = f.program(’dnadist’,

infile=alig)
neighbor = f.program(’neighbor’)
drawtree = f.program(’drawtree’)

wk = PiseWorkflow()
wk.addpipe(method=dnadist,
tomethod=neighbor, pipetype="dist")

wk.addpipe(method=neighbor,
tomethod=drawtree, pipetype="treefile")

wk.run()
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Pipelines : summary

workflow 

Pipe

Run
XML Python

4.

run

emacs3.

Web interface
1.

2.
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define

after run
save

load

emacs

editor 
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Historique et accès aux résultats

• voir les jobs lancés à partir de tel ou tel
formulaire
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Historique et accès aux résultats

• relancer une analyse

• sauver un paramétrage et le recharger
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Profils d’utilisation

• login + mot de passe ...?
• cookies, etc... ?
• plutôt : profils d’utilisation
• 2 solutions : coté serveur / coté client
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Profils d’utilisation

(client)

... utilisation ... Save

XML

Load

plus tard...
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Profils d’utilisation

(serveur)

... utilisation ...

plus tard...

cle

Ma cle ?

ma cle : ___
XML
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Interfaces
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Ligne de commande
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Utilisation des programmes
comme services Web
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Biomoby
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AJAX : le Web plus interactif

• requêtes dynamiques
• multiplexage de documents

browser

loading
application Ajax XmlHttpRequests

Ajax 
engine
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Méthodologie de spécification...

• conception participative : pas seulement des
réunions avec les utilisateurs...

• ... des entretiens dans le laboratoire
(qu’est-ce qu’il vous arrive vraiment devant
votre écran ?)

• ... des ateliers de brainstorming et de
conception (et vous, comment voyez-vous les
choses ?)
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Méthodologie de spécification...

• C. Letondal and W. E. Mackay (2004), Participatory Programming and the Scope

of Mutual Responsibility: Balancing scientific, design and software commitment, in

Proceedings of PDC 2004 (Participatory Design Conference), July 27 -31, 2004 -

Toronto, Canada

• C. Letondal, O. Amanatian Participatory Design of Pipeline tools and Web services

in bioinformatics, at Requirements Capture for Collaboration in eScience

Workshop, January 2004, NESC
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Interfaces avec d’autres projets

• portail RPBS (Pierre Tuffery)
• Panoramic (Thierry Rose)
• G-Pipe (Samuel Thoraval, Alexander Garcia)
• biomoby (www.biomoby.org)
• a-book (Wendy Mackay, Pascal Costa-Cunha)
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RPBS : Ressource Parisienne
pour la Bioinformatique

Structurale

• Pierre Tuffery, Yan Wong, Francois Moreews,
Cynthia Alland

• http://bioserv.rpbs.jussieu.fr/RPBS
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Panoramic

• Thierry Rose, Franck Valentin
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a-book

• Wendy Mackay, Guillaume Pothier, Pascal
Costa-Cunha
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a-book
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a-book
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Contributions

• Bertrand Néron : conception, maquettage,
développement

• Pierre Tuffery (EBGM) : conception,
maquettage, développement

• Thierry Rose (Unité d’Immunogénétique
Cellulaire) : philosophie, conception,
maquettage

• Yan Wong (Infobiogen) : python / biomoby
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Contributions

• Olivier Amanatian : entretiens au laboratoire
• Lina Tanguy : maquettage
• Samira Laribi : entretiens, maquettage,

recherche dans la documentation
• Aurélien Tabard : entretiens, maquettage,

navigateur Web pour la biologie
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Contributions

• Wendy Mackay (INRIA Futurs) : cahiers de
laboratoire augmentés

• Samuel Thoraval, Alexander Garcia : G-Pipe
• Nicolas Roussel (LRI) : navigateur Web pour

la biologie
• Emmanuel Pietriga (INRIA Futurs) : outils de

navigation et de visualisation
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Contributions
V. Dominguez, L. Frangeul, J. Allignet , B. Regnault, A-M Gilles, G. Guigon, B. Caudron,
C. Bourseaux-Eude, I. Iteman, C. Baurgouin, JP.Carlier, D. Clermont, L. Debarbieux, B.
Jacquelin, JF Chartes, H.O.Nghiem, S. Moreira, F..Valentin, S. Gomez, P. Dehoux, A.
Taly, B. Neron, C. Roth, K. Eiglmier , C. Dauga, G. Reysset, O. Amanatian, L. Tanguy, P.
Tuffery, J-P Corre, C. Weber, F. Hantraye, B. Callendret, S. Garbay, C. Dauga, A. Taly, S.
Thoraval, T. Planchenaut, T. Rose, T. Garnier, B. Lakowski, M. Vergassola, J. Guijarro, C.
Maufrais, K. Wecker, L. Simon, S. Correia, V. Jan, P. Cansonnet, O. Poupel, R. Cheynier,
C. Saveanu, L. Damier, N. Joly, E. Deveaud, L. Mancio, P. David, W. Mackay, P.
Costa-Cunha
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Contributions

B. Neron, P. Tuffery, C. Letondal (2005) Mobyle: a Web
portal framework for bioinformatics analyses, poster
presented at NETTAB 2005.
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Merci à vous !
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